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รายการตาราง

ตารางที่ หนา

1 การทํ าบริสุทธิ์เอนไซมไนเตรตรีดักเทสจากตนขาวขาวดอกมะลิ 105 60
2 สูตรอาหาร Hoagland 95
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รายการรูป

รูปที่ หนา
1 แบบแผนโครงสรางของเอนไซมไนเตรตรีดักเทสในสิ่งมีชีวิตพวก

ยูคาริโอต
4

2 ไดอะแกรมแสดงกลไกการนํ าไนเตรตไปใชในเซลลพืช
(nitrate assimilation pathway)

10

3 ปฏิกิริยาการเปลี่ยนไนเตรตเปนไนไตรตและแอมโมเนีย ซึ่งจะใชตอในการ
สังเคราะหกรดอะมิโนสํ าคัญคือ กลูตาเมต

11

4 เสนทางการเขา-ออกของไนเตรต (NO3
−) ภายในเซลล 12

5 ไดอะแกรมแสดงความสัมพันธระหวางการดูดซึมไนเตรตไปใชและกระบวนการ
สังเคราะหแสงของพืช

14

6 ลักษณะทางสัณฐานวิทยาและการเจริญเติบโตของตนขาว 20
7 ตนกลาขาวที่ปลูกในดินที่บรรจุอยูในกระถางและไดรับแสงธรรมชาติ 28
8 การปลูกตนกลาขาวโดยใชระบบไฮโดรโพนิค (Hydroponic system) 30
9 ผลของเกลือตอแอคติวิตีของเอนไซมไนเตรตรีดักเทสในขาว 3 สายพันธุ คือ พันธุ

กูเมอืงหลวง  ขาวดอกมะลิ 105  และดอกพยอม  ทีร่ะยะเวลาการปลูก 1 เดือน
และไดรับ 10 mM KNO3 กอนเก็บตัวอยาง 4 วัน  

40

10 ความสงูของขาวสายพันธุตางๆ อายุ 1 เดือน ที่ปลูกในสารละลายธาตุอาหารสูตร
Hoagland โดยใชระบบไฮโดรโพนคิ อาย ุ1 เดือน และเก็บตัวอยางวันที่ 5 หลังจาก
เตมิเกลือที่ความเขมขนตาง ๆ ดังนี้ คือ 0, 25, 50, 75 และ 100 mM  

42

11 ผลของการเพิ่มเกลือในสารละลายธาตุอาหารตอความยาวของใบ (A) และความ
ยาวของราก (B) ของตนขาวทั้ง 3 สายพันธุ คือ กูเมอืงหลวง ขาวดอกมะลิ 105
และดอกพยอม ทีไ่ดรับเกลือเปนเวลา 5 วัน

44

12 ผลของเกลือตอนํ้ าหนักสดของตน (A) และราก (B) ในขาว 3 สายพันธุ
คือ กูเมอืงหลวง ขาวดอกมะลิ 105 และดอกพยอม

45
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รายการรูป (ตอ)

รูปที่ หนา
13 แอคตวิตีิของเอนไซมไนเตรตรีดักเทสในตนขาวทั้ง 3 สายพันธุ คือ กูเมอืงหลวง

ขาวดอกมะลิ 105 และดอกพยอม ซึ่งเลี้ยงในอาหารสูตร Hoagland ความเขมขน
½ เทาและเก็บตัวอยางตนขาว วนัที่ 5 หลงัจากเติมเกลือ

46

14 ผลของเกลือตอนํ้ าหนักสดของตนขาวและรากในพันธุกูเมืองหลวงและ
ขาวดอกมะลิ 105

48

15 แอคติวิตีของเอนไซมไนเตรตรีดักเทสที่ไดรับเกลือ NaCl ทีค่วามเขมขน 0, 25,
50,75 และ 100 mM  เปนระยะเวลา 0, 2, 4 และ 6 วัน ในขาว 2 สายพันธุ คือ
กูเมอืงหลวง (A) และขาวดอกมะลิ 105 (B)

50

16 ปริมาณไนเตรตที่สะสมในใบขาว 3 สายพันธุ คือ กูเมอืงหลวง ขาวดอกมะลิ 105
และดอกพยอม ที่เลี้ยงในอาหารสูตร Hoagland ความเขมขน ½ เทาซึง่เติมเกลือที่
ความเขมขน 0, 25, 50, 75 และ 100 mM

52

17 ปริมาณไนเตรตทีเ่หลือในสารละลายธาตุอาหาร Hoagland ทีม่คีวามเขมขนของ
ไนเตรต 6 mM และเตมิเกลือที่ความเขมขนตาง ๆ คือ 0, 25, 50, 75 และ 100 mM

53

18 ปริมาณไนเตรตทีส่ะสมในใบของขาว 2 สายพันธุคือ กูเมอืงหลวง (A) และขาวดอก
มะล ิ105 (B) ที่เลี้ยงในอาหารสูตร ซึ่งเติมเกลือที่ความเขมขนตาง ๆ คือ 0, 25, 50,
75 และ 100 mM

54

19 ปริมาณไนเตรตที่เหลือในสารละลายธาตุอาหารสูตร Hoagland,s solution และ
เติมเกลือ NaCl ทีค่วามเขมขนตาง 0, 25, 50, 75 และ 100 mM

55

20 การเก็บรักษาแอคติวิตีของเอนไซมไนเตรตรีดักเทสในสารสกัดใบขาวไวในเกลือ
แอมโมเนียมซัลเฟต ที่เก็บไวที่อุณหภูมิ 4๐C และ -20๐C และหาคาแอคติวิตีของ
เอนไซมในวันที่ 0 (A) วนัที่ 7 (B) และวันที่ 30 (C)

58

21 การแยกเกลือแอมโมเนียมซัลเฟตจากสารสกัดเอนไซมไนเตรตรีดักเทสของตนขาว
ดวยคอลัมน Sephadex  G-25 และหาแอคติวิตีของเอนไซมไนเตรตรีดักเทส
(A540)

59
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รายการรูป (ตอ)

รูปที่ หนา
22 การแยกเอนไซมไนเตรตรีดักเทสจากตนขาวดวยคอลัมน

DEAE-Sephacel
61

23 แบบแผนโปรตีนใน Nondenaturing PAGE ของสารละลายเอนไซม
ไนเตรตรีดักเทสทีไ่ดจากการแยกดวยคอลัมน DEAE-Sephacel
(หลงัจากชะดวย 0-0.6 M NaCl)

63

24 แบบแผนโปรตีนใน Nondenaturing PAGE ของสารละลายเอนไซม
ไนเตรตรีดักเทส (จากการแยกดวยคอลัมน DEAE-Sephacel)
ทีไ่ดจากการตัดเจล

64

25 แบบแผนโปรตีนใน Nondenaturing PAGE โดยการยอมแอคติวิตี
ของเอนไซมเปอรออกซิเดส (Peroxidase) (A) และยอมทับดวย
สีคูมาซีบลู (B)

65

26 การทํ า Ouchterlony double immunodiffusion ของการสังเคราะหแอนติบอดีตอ
เอนไซมไนเตรตรีดักเทสบรสุิทธิจ์ากตนกลาขาวโพดในซีรัมกระตาย

67

27 การทํ า Western blot เปรียบเทียบระหวางการยอมสี Ponceau S (A)
กบัการยอมดวยแอนติบอดีตอเอนไซมไนเตรตรีดักเทสของขาวโพด (B)
ของสารสกัดจากตนขาวและขาวโพด

68

28 การทํ า Dot blot เปรียบเทียบระหวางการยอมแอคติวิตีของเอนไซม
เปอรออกซิเดส (A) กบัการยอมดวยแอนติบอดีตอเอนไซมไนเตรตรีดักเทสของขาว
โพด (B)

70

29 กราฟมาตรฐานแสดงความสัมพันธระหวางปริมาณของ NO2- (µmole) กับคาการ
ดูดกลนืแสงที่ความยาวคลื่น 540 นาโนเมตร (OD540 nm)

92



          (13)

ตัวยอและสัญลักษณ

น. =  นาฬิกา
A =  absorbance
BSA =  bovine serum albumin
CM-cellulose =  carboxymethyl-cellulose
DAB = 3, 3′-diaminobenzidine
DEAE-sephacel =  diethylaminoethyl-sephacel
DTT =  dithiothreitol
EDTA =  ethylenediaminetetraacetic acid
FAD =  flavin adenine dinucleotide
GOGAT =  glutamine synthetase-glutamate synthase
g      =  acceleration (cm/sec2)
M =  molar
Mo-MPT =  molybdenum-molybdopterin
mA =  milliampare
mg =  milligram
min =  minute
ml =  milliliter
mM  =  millimolar
NADH =  reduced nicotinamide adenine dinucleotide
NADPH =  reduced nicotinamide adenine dinucleotide phosphate
NiR =  nitrite reductase
NR =  nitrate reductase
nmole =  nanomole
OD =  optical density
PAGE =  polyacrylamide gel electrophoresis
PMSF =  phenylmethylsulfonylfluoride
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ตัวยอและสัญลักษณ (ตอ)

pH =  -log hydrogen ion concentration
SDS =  sodium dodecyl sulphate
SDS-PAGE =  sodium dodecyl sulphate- polyacrylamide gel electrophoresis
TBS =  Tris buffer saline
TEMED =  N,N,N′,N′-Tetramethylethylenediamine
Tris =  Tris-(hydroxymethyl)-aminomethane
µg =  microgram
µl =  microliter
µM =  micromolar
µmole =  micromole
% =  percent
β =  beta
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