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ชื่อวิทยานิพนธ เปรียบเทียบความแตกตางทางพันธุกรรมและลักษณะการตานทานหนอน
กินใตเปลือก (Cossus chloratus Swinhoe, Prasinoxena sp.,
Decadarchis sp. เเละ Hypatima sp.) ในลองกอง ลางสาด เเละดูกู
(Lansium domesticum Corr.)

ผูเขียน นางสาวอุษา ชูรักษ
สาขาวิชา พืชศาสตร
ปการศึกษา 2544

บทคัดยอ

ศึกษาการตานทานหนอนกินใตเปลือก 4 ชนิดในพืชสกุลลางสาด ไดแก Cossus
chloratus  Swinhoe, Prasinoxena sp.,  Decadarchis sp. และ Hypatima sp. โดยทําการศึกษาที่
สวนเกษตรกรอําเภอระแงะ จังหวัดนราธิวาส และอําเภอยะรัง จังหวัดปตตานี ระหวางเดือน
มิถุนายน 2542 -มิถุนายน 2543 ทําการบันทึกจํานวนของหนอนกินใตเปลือกทั้ง 4 ชนิด ที่สุมนับ
ในพ้ืนที่ 48 ตารางนิ้ว/ตน บริเวณตนและกิ่งของตนลองกอง ลางสาด และดูกู ชนิดละ 5 ตนจาก
สวนเดียวกัน  ผลการศึกษาพบจํานวนหนอนกินใตเปลือกในลองกองมากที่สุด รองลงมาคือดูกู
และลางสาด ซ่ึงใหผลเชนเดียวกันทั้งสองสวน โดยที่สวนจังหวัดนราธิวาสพบหนอนรวม 35.88
ตัว/ตน  ในลองกอง  29.04 และ 25.84 ตัว/ตน ในดูกูและลางสาดตามลําดับ สวนสวนจังหวัด
ปตตานีพบจํานวน 22.08 17.48 และ 12.16 ตัว/ตน ตามลําดับ ชนิดของหนอนที่พบคือ
Pasinoxena sp. และ Hypatima sp.  เปนสวนใหญ โดยชวงระยะเวลาที่พบหนอนกินใตเปลือก
มากที่สุดคือ ชวงเดือนมีนาคม - เมษายน และพบนอยที่สุดในชวงเดือนตุลาคม - พฤศจิกายน เม่ือ
เปรียบเทียบพ้ืนที่แผลที่ถูกทําลาย พบวาสวนจังหวัดนราธิวาส ลางสาดมีพ้ืนที่แผลมากกวา
ลองกอง และดูกู สวนสวนจังหวัดปตตานี ลองกองมีพ้ืนที่แผลมากที่สุด รองลงมาคือดูกู และ
ลางสาด เม่ือตรวจสอบระดับความเสียหายของพืชจากการทําลายของหนอนกินใตเปลือกในแตละ
ตน คิดเปนเปอรเซ็นตความเสียหายโดยคํานวนจาก (จํานวนกิ่งที่มีรอยแผล/จํานวนกิ่งทั้งหมด) X
100 พบวาสวนจังหวัดนราธิวาสนั้น เปอรเซ็นตการถูกทําลายไมมีความแตกตางทางสถิติ (P>
0.05) ระหวางลองกอง (88%) ลางสาด (93%) และดูกู (70%) สําหรับสวนจังหวัดปตตานี ลองกอง
มีเปอรเซ็นตการถูกทําลายสูงสุด 99 % รองลงมาคือดูกู 46 % และลางสาด ที่มีเปอรเซ็นตการถูก
ทําลายต่ําที่สุดเพียง 12 % ซ่ึงแตกตางทางสถิติอยางมีนัยสําคัญ (P<0.05)

ทําการตรวจสอบความแตกตางทางพันธุกรรมของตนพืชทั้งสามชนิดโดยใชเทคนิค 
RAPD (Random Amplified Polymorphic DNA) โดยทดสอบกับไพรเมอรจํานวนทั้งสิ้น 120 ชนิด
และเลือกใชไพรเมอรจํานวน 5 ชนิด (OPB-15, OPC-04, OPD-13, OPT-01 และ OPR-01) เพ่ือ
เปรียบเทียบแถบดีเอ็นเอระหวางตนพืชที่ทําการศึกษา พบวาลองกองใหแถบดีเอ็นเอเหมือนกัน
ทุกตนทั้งสองสวน สําหรับลางสาดและดูกูพบวาแตละชนิดในสวนเดียวกัน ใหแถบดีเอ็นเอเหมือน
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กันทุกตน แตมีความแตกตางระหวางสวน ยกเวนในสวนจังหวัดนราธิวาส ที่ดูกูตนที่ 4 ใหแถบดี
เอ็นเอแตกตางจากดูกูอีก 4 ตนอยางชัดเจนในทุกไพรเมอร พบแถบดีเอ็นเอที่มีความจําเพาะ
เจาะจงกับดูกูและลางสาดแตไมปรากฏในลองกองคือ แถบดีเอ็นเอขนาด 580 bp (OPR -01), 720
bp (OPT-01) และ 1100 bp (OPC-04) อยางไรก็ตามไมสามารถบอกไดวา แถบดังกลาวเหลานี้
มีความเกี่ยวของกับการตานทานหนอนกินใตเปลือกหรือไม ขอมูลทั้งหมดจากการศึกษาครั้งน้ีอาจ
ใชเปนขอมูลเบื้องตนในการหาความสัมพันธระหวางเครื่องหมายดีเอ็นเอกับลักษณะการ 
ตานทานหนอนกินใตเปลือกของพืชในกลุมน้ีเพ่ือการศึกษาขั้นสูงตอไป
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Abstract

A study on the resistance of four species of bark eating caterpillars : Cossus
chloratus  Swinhoe, Prasinoxena sp., Decadarchis sp. and Hypatima sp. in Lansium
domesticum Corr. was carried out at orchards in Amphoe Rangae, Changwat Narathiwat
and Amphoe Yarung, Changwat Pattani, during June 1999-June 2000. The number of
four species of bark eating caterpillars within 48 square inches on the trunks and
branches from five each of longkong, langsat and duku trees was recorded. The highest
number of caterpillars was found on longkong trees in both locations. In Changwat
Narathiwat, 35.88, 29.04 and 25.84 caterpillars/tree was observed in longkong, duku  and
langsat, respectively, while 22.08, 17.48 and 12.16 caterpillars/tree were found in
longkong, duku and langsat, respectively in Changwat Pattani. Most of the caterpillars
found in this study were Prasinoxena sp. and Hypatima sp. The caterpillar population
varied periodically with the highest numbers in March-April whereas very small numbers of
them were observed in October-November. The areas damaged by the caterpillars among
longkong, langsat and duku were compared on trunks and branches, langsat showed
more damage than longkong and duku in Changwat Narathiwat, while in Changwat
Pattani the damaged areas were highest in longkong. The same results were obtained
when the damage rating was analyzed. The damage rating was scored in percentage by
(number of destroyed branches/total number of branches in tree) x 100. The results
showed no significant differences (P>0.05) among longkong (88%), langsat (93%) and
duku (70%) in Changwat Narathiwat. However, highly significant differences (P<0.05)
were found in Changwat Pattani. The damage percentages in longkong, duku and langsat
were 99, 40 and 12 %, respectively.

Genetic analysis of all plants was performed by RAPD (Random Amplified
Polymorphic DNA). One hundred and twenty primers were screened and five primers
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(OPB-15, OPC-04, OPD-13, OPT-01 and OPR-01) were selected to detect genetic
variation by comparison of DNA banding patterns from each plant. Identical DNA banding
patterns were observed in all samples of longkong from both locations, indicating no
genetic variation in the population studied. Each duku and langsat population produced
the same pattern of bands within a location, but different from the other location except
one duku sample at Changwat Narathiwat which exhibited a different band pattern from
the other four trees. Specific DNA bands such as 580 bp (OPR-01), 720 bp (OPT-01) and
1100 bp (OPC-04)  were found only in the duku and langsat  populations but not in the
longkong population. However, these specific bands could not be related to resistance of
bark eating caterpillars in Lansium domesticum Corr.  Preliminary data obtained from this
study would be useful for future experiments, as more details would have to be
investigated.


