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บทคัดย่อ 
ปาลม์น้ํามันเป็นพชืใหน้้ํามันที่ผลผลติน้ํามันมากที่สุดในบรรดาพืชน้ํามันทั้งหมดทั้งนี้ปริมาณ 

น้ํามันที่ไดจ้ากการเพาะปลูกปาลม์น้ํามันแต่ละนั้นขึ้นอยู่กับองค์ประกอบของลักษณะทางพันธุกรรม
และสภาวะแวดล้อมโดยในการศึกษาครั้งนี้ได้ทําการหาความเชี่อมโยงเกี่ยวเนื่องกัน ทางพันธุกรรม
ของพอ่แมพ่ันธุป์าลม์น้ํามัน (ดูราและพสิเิฟอรา) และลูกผสมเทเนอราซึ่งให ้ผลผลิตน้ํามันสูงกว่าพ่อ
แมพ่ันธ ์ดว้ยเทคนิคเครื่องหมายโมเลกุลซึ่งเป็นการศึกษาลําดับดีเอ็นเอได้ โดยตรงโดยที่ไม่มีปัจจัย
ของสิ่งแวดลอ้มเขา้มามผีลกระทบ ทัง้นี้ดว้ยองคค์วามรูท้างเทคโนโลย-ี ชีวภาพโมเลกุลจึงได้ทําการ
โคลนบริเวณโปรโมเตอร์ของยีน EgaccD จากปาล์มน้ํามันทั้ง 3 สายพันธุ์ เพื่อศึกษาความเชื่อมโยง
และความหลากหลายของพันธุ์ปาล์มน้ํามันด้วย Single nucleotide polymorphisms (SNPs) ใน
ตําแหน่งโปรโมเตอร์ของยีน EgaccD ผลการวิแคราะห์ พบว่า SNPs allele ในลําดับนิวคลีโอไทด์ใน
โปรโมเตอร์ของยีน EgaccD ซึ่งเมื่อทําการตรวจสอบระยะหว่างทาง พันธุกรรมด้วย โปรแกรม 
PHYLIP พบว่าค่าระยะห่างทางพันธุกรรมของลูกผสมเทเนอรานั้นมีความ แตกต่างอย่างมีนัยสําคัญ
กับพอ่แมพ่ันธุป์าล์มน้ํามัน (ดูราและพิสิเฟอรา) และสามารถจําแนกตัวอย่างปาล์มน้ํามันลูกผสมเท
เนอรา (tenera) ออกจากปาลม์น้ํามันตน้แมดู่รา (dura) และ พอ่พสิเิฟอรา (pisifera) ได ้ 

บริเวณตําแหน่ง SNPs allele เป้าหมายที่คัดเลือกเพื่อการออกแบบไพรเมอร์ด้วย  Primer  
Explore  จะไดชุ้ดไพรเมอรท์ีจํ่าเพาะสําหรับใชใ้นการตรวจสอบดว้ยการเพิ่มจํานวนแบบ SNP-LAMP 
ซึ่งเมื่อนําชุดไพรเมอร์ที่ดังกล่าวไปตรวจสอบในกลุ่มลูกผสมเทเนอราที่ได้จาการผสมพร้อมทั้ง พ่อ
แมพ่ันธุ ์พบว่าค่าที่ได้ไม่สามารถใช้ในการคัดเลือกเพื่อจําแนกแยกพ่อแม่พันธ์และลูกผสมที่ได้ จาก
การผสมได้อย่างมีนัยสําคัญ    ดังนั้นจึงสามารถสรุปผลจากการศึกษาตําแหน่ง  SNPs allele ด้วย
เทคนิค SNP-LAMP ไม่สามารถจําแนกตัวอย่างปาล์มน้ํามันลูกผสมเทเนอรา (tenera) ออกจาก
ปาลม์น้ํามันตน้แมดู่รา (dura) และ พอ่พสิเิฟอรา (pisifera) ได ้

นอกจากนี้ด้วยผลการวิจัยก่อนหน้านี้พบว่าระดับการแสดงออกของบริเวณโปรโมเตอร์
ของยีน EgaccD มีความเกี่ยวพันสอดคล้องกับปริมาณน้ํามัน โดยในการวิจัยครั้งนี้ได้ตรวจพบว่า
ปริมาณจํานวนชุดของจีโนมในบริเวณ โปรโมเตอร์ของ EgaccD มีปริมาณสูงในปาล์มน้ํามันกลุ่มที่
ปรมิาณน้ํามันสูง (26.32-43.68  กโิลกรัมตอ่ตน้ตอ่ป)ี และมปีรมิาณต่ํากวา่ในปาล์มน้ํามันกลุ่มที่ให้
ผลผลิตน้ํามันต่ํา (1.98-12.43 กิโลกรัมต่อต้นต่อปี) นับได้ว่าเป็นที่น่าสนใจเป็นอย่างยิ่งที่ ผลจาก
การวิจัยพบว่าระดับปริมาณจํานวนชุดของจีโนมและระดับการแสดงออกของยีนนั้น มีความ
สอดคล้องกันและเชื่อมโยงกับปริมาณน้ํามันด้วยเช่นกัน ผลจากงานวิจัยทั้งหมดนี้ แสดงว่าการ
จัดการลักษณะทางพันธุกรรมของยนี EgaccD นัน้นับไดว้า่เป็นวธิกีารหนึ่งที่จะส่งเสริม ให้มีการ เพิ่ม
ปริมาณน้ํามันและใช้เป็นเครื่องหมายโมเลกุลสําหรับคัดเลือกปาล์มน้ํามันสาย พันธุ์ใหม่ที่ ปริมาณ
น้ํามันสูงในกระบวนการปรับปรุงพันธุป์าลม์น้ํามัน  
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 Oil palm (Elaeis guineensis Jacq.) is a greater oil yield than other oil plants. Palm oil 
yield is involved with different agronomic characters base on genotype and environmental. This 
study involves investigating the genetic relationship between the parental palms (dura and 
pisifera) and tenera hybrids that boosted the higher oil yield than parent. Molecular marker 
techniques are advantageous as they directly reflect variations in the DNA sequences and 
therefore of independence of environment. Molecular biotechnology approaches were used to 
cloning promoter region of EgaccD gene from three oil palm varieties. The association between 
single nucleotide polymorphisms (SNPs) in EgaccD promoter region and variations in among the 
oil palm varieties has recently been described. SNPs allele data were observed and analysed 
using PHYLIP software to calculate the genetic distance values. Then, the results were shown 
the genetic distances with tenera hybrid were significant different from parent (dura and 
pisifera) variety.  

The SNPs allele target selection for primer design can be accomplished by using the 
Primer Explore and then the specific primer sets for performing SNP-LAMP amplification. The 
performance of tenera hybrid progenies and their parent was evaluated and showed were 
non-significant for screen selected parental palms and their progenies. These results indicated 
that SNPs allele analysis based on SNP-LAMP technique in this study may not be useful for 
predicting hybrid performance and necessary to improve. 

Moreover, previous reported were shown the EgaccD mRNA expression level are 
correlated with palm oil yield. This research found that genomic copy number of EgaccD 
promoter region were shown higher in high oil yield plants (26.32-43.68 Kg/palm/year). And, 
then were shown lower genomic copy number in low oil yield plants (1.98-12.43 
Kg/palm/year). Interestingly, our results were showed the co-correlation between the alteration 
of genomic DNA copy numbers and transcriptional expression and correlated with palm oil 
yield, also. Based on this research, genetic manipulation of EgaccD seemed to be one method 
to enhance to increase the oil content and uses as a marker to assist selection of possible high 
oil yielding cultivars in oil palm breeding programs. 
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