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บทคัดยอ 

 
EgLeafy cotyledon1 (EgLEC1) เปนทรานสคริปชั่นแฟกเตอรที่เก่ียวของใน

กระบวนการสังเคราะหนํ้ามันของพืช การศึกษาครั้งน้ีพบวายีน EgLEC1 จากเนื้อเย่ือชั้นกลาง 
(mesocarp) ของปาลมน้ํามัน (Elaeis guineensis Jacq.) มีขนาด 663 คูเบส แปลรหัสเปนกรดอะมิ
โนไดขนาด 218 กรดอะมิโน การวิเคราะหลําดับกรดอะมิโนของ EgLEC1 พบมีคาความเหมือน 
(Identity) กับโปรตีน LEC1 ของสบูดํามากที่สุด 89% การวิเคราะหโครงสรางโปรตีน EgLEC1 พบ
โครงสรางทุติยภูมิแบบ helices จํานวน 10 ตําแหนงและ beta strand จํานวน 11 ตําแหนง ทําให
โปรตีนมวนพับเกิดเปนโครงสรางตติยภูมิ โดยมีการพบบริเวณอนุรักษ HAP3 ซึ่งเปนสวนจําเพาะที่มี
การจับกับตําแหนง CAAT box ของโปรโมเตอร และเมื่อศึกษาการจับกันของโปรตีน EgLEC1 กับโปร
โมเตอรตางๆพบวาโปรตีนมีปฏิสัมพันธมากอยางจําเพาะกับโปรโมเตอร EgaccD ของปาลมน้ํามัน
ที่สุด และจากการศึกษาการแสดงออกของยีน EgLEC1 ในเนื้อเยื่อตางๆของปาลมน้ํามัน พบการ
แสดงออกสูงในเนื้อเย่ือชั้นกลางของปาลมนํ้ามันท่ีมีการสะสมน้ํามันมากที่สุด นอกจากนั้นยังพบการ
แสดงออกสูงในสวนเนื้อเยื่อใบปาลมน้ํามันของตนท่ีใหผลผลิตสูงของการศึกษาการแสดงออกของยีน 
EgLEC1 ในใบปาลมน้ํามันของตนผลผลิตสูงและผลผลิตต่ํา และเมื่อทําการศึกษาการแสดงออกของ 
EgLEC1 ในเนื้อเยื่อสวนใบของตนออนปาลมน้ํามันใตตน พบวามีการแสดงออกของยีนที่หลากหลาย 
แตกตางกันในแตละตัวอยาง โดยคาดวาจะมีการแสดงออกสูงในตัวอยางใบปาลมน้ํามันของตนออนที่
จะพัฒนาไปเปนตนที่มีการสะสมน้ํามันมาก ซึ่งจากผลการทดลองสรุปไดวาการแสดงออกของยีน 
EgLEC1 มีความสัมพันธกับปริมาณการสะสมน้ํามันในปาลมน้ํามัน จึงนาสนใจท่ีจะนํายีน EgLEC1 ไป
พัฒนาประยุกตใชเปนเครื่องหมายโมเลกุลคัดเลือกปาลมน้ํามันพันธุไดตอไปในอนาคต 
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Abstract 

EgLeafy cotyledon1 (EgLEC1) is transcription factor that involved in the oil 
synthesis in plants. In this study, EgLEC1 gene was isolated from mesocarp of oil 
palm (Elaeis guineensis Jacq.), contained 663 bp encoded 218 amino acid. The amino 
acid sequence analysis of EgLEC1 showed 89% similarity compared with LEC1 protein 
Jatropha curcas. The secondary structure of EgLEC1 was predicted and showed 10 
sites of helices and 11 sites of beta strand. Additionally, EgLEC1 encodes a HAP3 
subunit of the CAAT-binding factor. The binding of EgLEC1 protein and EgaccD 
promoter was strongly interaction. EgLEC1 gene was highly expressed in mesocarp 
tissue and high yield leaves. Moreover, the unknown young leaves from different 
trees were analyzed for their level of expression of EgLEC1 considerable variations 
were observed. These result indicated that the EgLEC1 expression may be related to 
the ability of the palm tree to accumulate oil. Therefore, EgLEC1 might be used as a 
molecular marker during the breeding program for producing high yielding oil palms. 
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