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บทคัดยอ

ทําการแยกยีสตไดจํานวน  1 x 102 – 1.3 x102  CFU/g  ซึ่งแยกไดจากระบบทางเดิน
อาหารของกุงกุลาดําจํานวน 120 ตัว ที่เก็บไดจากฟารมกุง 6 ฟารม ในบริเวณจังหวัด
พัทลุง สงขลา และนครศรีธรรมราช     โดยพบยีสตในระบบทางเดินอาหารกุงกุลาดําทั้ง
4 สวน คือ 1 x 102, 1.19 x 102,   1.3 x 102 และ 1.25 x 102 CFU/g  จาก ปาก-กระเพาะ ลํา
ไสสวนตน ลําไสสวนปลาย และสวนซีกัม      ตามลําดับ    และทําการคัดเลือกคุณสมบัติ
การเปนโปรไบโอติกของกุง  พบวามียีสต 7 ไอโซเลตที่สามารถเจริญที่ระดับ pH 4 – 8
อุณหภูมิ 18 – 30 องศาเซลเซียส สามารถใชเกลือไนเตรท และยอยโปรตีน และจากการ
บงชนิดยีสตทั้ง  7 สายพันธุ  ไดแก Cryptococcus sp.AJ43, Candida  sp.AJ70,
Cryptococcus  sp. AJ98, Stengmatomyces  sp. AJ176, Pichia  sp. AJ179, Rhodotorula
sp. AJ181 และ Malassezia sp. AJ188  และจากการศึกษาการสงเสริมการเจริญของเชื้อ
แบคทีเรียแลกติก เมื่อทําการเลี้ยง  Leuconostoc dextranicum AM20   รวมกับยีสตทั้ง  7
สายพันธุ  พบวา ยีสตสายพันธุ Candida sp.AJ70 สามารถสงเสริมการเจริญของเชื้อ
Leuconostoc dextranicum AM20   ใหมีจํานวนเซลลสูงกวาสายพันธุอ่ืน  และเมื่อนําไป
ผสมในอาหารสําหรับเลี้ยงกุงอายุ 1 เดือน เปนเวลา 30 วัน  พบวากุงกุลาดําที่ไดรับ
อาหารที่ผสมยีสต มีอัตราการเจริญ และอัตราการรอดสูงกวา  กลุมซึ่งใหอาหารที่ไมได
ผสมยีสต  ซึ่งเปนกลุมควบคุม หลังจากใหอาหารที่ผสมดวยยีสตแลว จึงทําการหา
ปริมาณยีสต พบวาปริมาณยีสตทั้งหมด  Vibrio sp.  และจํานวนจุลินทรียทั้งหมด ในทาง
เดินอาหารกุงกุลาดํา พบวา บริเวณลําไสสวนปลายมีจํานวนจุลินทรียทั้งสามกลุมมากที่
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สุด  พบวาในทุกกลุมทดลองจะมีปริมาณยีสตทั้งหมดมากกวากลุมควบคุม  ในขณะที่
Vibrio sp. มีจํานวนนอยกวากลุมควบคุม   เมื่อนํากุงกุลาดํามาทดสอบความตานทานตอ
การเหนี่ยวนําใหเกิดโรคจาก V. harveyi   เปนเวลา 7 วัน พบวา อัตราการรอดตายของกุง
กุลาดําในกลุมที่ใหอาหารผสมยีสตมีอัตราการรอดตายที่สูงกวากลุมควบคุมอยางมีนัย
สําคัญ (P<0.05)   และอัตราการรอดตาย 100%  ของกุงกุลาดําพบในกลุมที่มีการให
อาหารที่ผสมยีสตสายพันธุ Cryptococcus sp.  AJ98,  Stengmatomyces sp. AJ176 และ
Pichia sp. AJ179  ในขณะที่กลุมควบคุมที่ไมไดรับยีสตมีอัตราการรอดตายเพียง 28.57%
สําหรับการติดตามระบบภูมิคุมกันของกุงกุลาดําหลังจากไดรับอาหารผสมยีสตแลว พบ
วามีปริมาณเม็ดเลือดรวมในเลือดสูงสุด จํานวน 5.03 x 107 เซลลตอมิลลิลิตร ในกลุมที่
ใหอาหารผสมยีสตสายพันธุ Rhodotorula sp.   เมื่อเปรียบเทียบกับชุดควบคุมซึ่งมี
ปริมาณเม็ดเลือดรวมเทากับ   2.45 x 107   เซลลตอมิลลิลิตร    ในขณะที่คากิจกรรมของ
เอนไซมฟนอลออกซิเดส มากที่สุด คือ 305.84   unit/min/mg protein ซึ่งพบในกลุมที่
ผสมยีสตสายพันธุ Cryptococcus sp.  AJ98  ซึ่งมีคาเทากับ 135.74 unit/min/mg protein
สําหรับความสามารถในการกําจัดแบคทีเรียในเลือด พบวากลุมที่มีปริมาณแบคทีเรีย
เหลือนอยที่สุด  คือ Cryptococcus sp.   AJ43 และ Pichia sp.  AJ179 ซึ่งมีจํานวน 1.33 x
102  CFU/ml ในทั้งสองกลุมทดลอง ในขณะที่ Malassezia sp. AJ 188 กําจัดแบคทีเรีย
นอยที่สุด ซึ่งมีปริมาณแบคทีเรียเหลืออยู  3.8  x 103  CFU/ml    อยางไรก็ตามไมมีความ
แตกตางอยางมีนัยสําคัญ (P<0.05) ในทุกกลุมการทดลองของการกําจัดแบคทีเรียในเลือด
สําหรับการศึกษาความสามารถในการเกาะเม็ดอาหารของยีสต ภายหลังจากใสไปในตู
ทดลองเปนเวลา 5 ชั่วโมง พบวา จํานวนยีสตที่เกาะกับเม็ดอาหารในชั่วโมงที่ 1 และชั่ว
โมงที่ พบอัตราการกระจายตัวสูงที่สุดในยีสตสายพันธุ Cryptococus sp.AJ98  คือ  23.41
CFU/h ในขณะที่กลุมที่มีอัตราการกระจายตัวนอยที่สุด คือยีสตสายพันธุ  Cryptococus
sp. AJ43    ซึ่งมีอัตราการกระจายตัว  3.9 CFU/h
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Abstract

The number of 1 x 102 – 1.3 x102  CFU/g  isolates of yeast were isolated from
digestive tracts of 120 black tiger shrimps which were collected from shrimp farms in
Patthalung, Songkhla and Nakhon Sri Thammarat provinces in the South of Thailand.
The  results showed that there were numbers of yeast found in four  parts of shrimp
digestive tracts which 1 x 102, 1.19 x 102,   1.3 x 102 และ 1.25 x 102 CFU/g from
foregut, front midgut, hind mid gut and cecum – hindgut respectively. Primary
screening for shrimp probiotic have been done. It was found that there were 7 isolates
of yeasts could grow under pH 4-8, temperature 18-30oC, assimilate nitrate and utilize
protein and those 7 isolates were identified as Cryptococcus  sp. AJ43, Candida   sp.
AJ70, Cryptococcus   sp.  AJ98, Stengmatomyces  sp.  AJ176, Pichia  sp. AJ179,
Rhodotorula   sp.  AJ181  and  Malassezia  sp.  AJ188. Growth promoting of the seven
yeasts to lactic acid bacteria have been studied in mixed culture with  Leuconostoc
dextranicum AM20. The results showed that the highest cell numbers of L.
dextranicum AM20 was found in mixed culture with Candida sp. AJ 70. More over,
each of them was added to commercial feed of a month old black tiger shrimps rearing
for 30 days. It was found that the shrimps fed with those yeasts had higher growth and
survival rate than control group which was not fed with any yeast. After feeding with
yeasts, total counts of yeasts, Vibrio spp. and bacteria in digestive tracts of shrimps
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were studied using plate count method. The highest numbers of those three groups of
microorganisms were found in hind midgut . Even the total yeast counts of each group
were higher than the control group while the total Vibrio spp. counts were not
significantly lower than the control group (P<0.05). Survived black tiger shrimp after
feeding with yeasts and control group were challenged with Vibrio harveyi. Seven
days after infection the survival rate of black tiger shrimps was significantly higher
than the control group (P<0.05). Surprisingly, 100% survival rate of black tiger shrimp
was found in treatments which fed with Crytococcus sp. AJ98,  Stengmatomyces sp.
AJ176  and  Pichia  sp. AJ179  while only 28.57%  survival rate was found in the
control group. Furthermore, the immune response of shrimps induced by yeasts was
studied and the results showed that the highest total haemocyte count (THC) was
found in the treatment fed with Rhodotorula sp. AJ181 which were 5.03 x 107 cell/ml
when compared to the control group, 2.45 x 107 cell/ml. While the highest activity of
phenoloxidase, 305.84 unit/min/mg protein, was found in the treatment fed with
Cryptococcus sp. AJ98 and it was significantly different (P<0.05). when compared to
the control group, 135.74 unit/min/mg protein. For the clearance ability of shrimps
against bacteria in haemolymph, the results showed that the lowest numbers of bacteria
left the haemolymph were found in the treatments fed with  Cryptococcus sp. AJ43
and Pichia  sp. AJ179 which were 1.33 x 102 CFU/ml in both treatments while there
were 3.8 x 103 CFU/ml of bacteria were left in the Malassezia sp. AJ 188. Finally, the
dispersion of yeast in the feed pellets after putting in the water of shrimp rearing in this
experiment have been followed for 5 h. The results showed that the numbers of yeasts
left in the pellet were not significantly different (P<0.05) from the first hour in all
treatments. However, the highest dispersion rate was found in the treatment fed with
Cryptococcus sp. AJ98, 23.41 CFU/h while the lowest dispersion rate was found in the
treatment fed with  Cryptococcus sp. AJ43, 3.9 CFU/h.


