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กิตติกรรมประกาศ  
 

ข้าพเจ้าขอขอบพระคุณภาควิชาจุลชีววิทยา คณะวิทยาศาสตร์ มหาวิทยาลัยสงขลานครินท์ ที่ได้ให้การ
สนับสนุนด้านการวิจัย สถานที่ รวมถึงเครื่องมือที่จ าเป็นส าหรับการวิจัย ขอขอบพระคุณคณาจารย์ในภาควิชา 
เจ้าหน้าที่ และผู้ร่วมวิจัยทุกท่าน ที่ให้ค าปรึกษาและแนะน าตลอดการท าวิจัยในครั้งนี้ ขอขอบคุณ นางสาวกิตติยา 
คงกุล นักศึกษาปริญญาโทผู้ช่วยวิจัย ที่ขยันและอดทนในการท าวิจัยจนประสบความส าเร็จไปได้ด้วยดี 
ขอขอบพระคุณทุนสนับสนุนจากงบประมาณแผ่นดิน มหาวิทยาลัยสงขลานครินทร์ ประจ าปีงบประมาณ 2558 
(รหัสโครงการ SCI580246a) ที่ได้ให้การสนับสนุนด้านการเงิน ท าให้งานวิจัยสามารถด าเนินไปได้จนแล้วเสร็จตาม
วัตถุประสงค์ ขอขอบพระคุณ ผู้ช่วยศาสตราจารย์ ดร.เดชา เสริมวิทยวงศ์ ที่คอยให้ค าแนะน าปรึกษา รวมถึงแก้ไข
ร่างรายงานฉบับสมบูรณ์ และขอขอบพระคุณคุณแม่ท่ีคอยให้ก าลังใจเสมอมา  
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Abstract 
 

 Vibrios are Gram-negative curved rod shape bacteria widespread in marine and estuarine 

environments. Many vibrios are serious pathogen for marine animal both cultured and nature. It 

can cause economic loss in aquaculture farms worldwide. From the study on standard strains of 

vibrios, we can classify them in to 8 groups for preparation of DGGE standard markers to 

evaluate the diversity of vibrios. In this study, total 347 isolates of vibrios isolated from diseased 

white shrimps (n=53), diseased cultured fish (n=241) and environments (n=53) were identified 

by DGGE and species-specific PCR. Four Vibrio species were commonly found in these samples 

including V. parahaemolyticus (81 isolates), V. harveyi (68 isolates), V. vulnificus (35 isolates) and 

V. alginolyticus (28 isolates). V. parahaemolyticus showed purple colonies on CHROMagar Vibrio, 

while V. harveyi showed two types of colony colors including small white and purple opaque 

edge colonies. V .vulnificus showed blue colonies and V. alginolyticus showed big white 

colonies, respectively. However, some vibrios and other bacteria demonstrated distinct DNA 

band size to the DGGE marker were species identified by DNA sequencing. Moreover, V. 

alginolyticus isolated from various sources were selected for DNA fingerprint study by AP-PCR. 

The results showed diverse DNA fingerprint patterns demonstrated a genetic heterogeneity of 

this bacterium. 
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บทคัดย่อ 
 

 เชื้อ vibrios เป็นแบคทีเรียแกรมลบ รูปท่อน สามารถพบได้ทั่วไปในทะเลและปากแม่น้ า เชื้อ vibrios 

หลายสปีชีส์เป็นเชื้อก่อโรคร้ายแรงทั้งในสัตว์น้ าเพาะเลี้ยงและในธรรมชาติ เป็นสาเหตุให้เกิดความสูญเสียทาง

เศรษฐกิจของการเพาะเลี้ยงสัตว์น้ าทั่วโลก จากการศึกษาเชื้อ vibrios สายพันธุ์มาตรฐาน สามารถจัดแบ่งเชื้อ

ส าหรับเตรียมเป็น DGGE marker ได้ 8 กลุ่ม เพ่ือใช้ในการประเมินความหลากหลายของเชื้อ vibrios โดย

การศึกษาครั้งนี้สามารถแยกเชื้อ vibrios จ านวนทั้งสิ้น 347 ไอโซเลต ได้จากกุ้งขาวที่เป็นโรค (n=30) ปลา

เพาะเลี้ยงชายฝั่งที่เป็นโรค (n=241) และจากสิ่งแวดล้อม (n=53) ท าการจ าแนกสายพันธุ์ของเชื้อโดยเทคนิค 

DGGE ร่วมกับ species-specific PCR พบว่า มีเชื้อ vibrios จ านวน 4 สายพันธุ์ที่สามารถแยกได้จากตัวอย่างมาก

ที่สุด ได้แก่ เชื้อ V. parahaemolyticus (81 ไอโซเลต), V. harveyi (68 ไอโซเลต), V. vulnificus (35 ไอโซเลต) 

และ V. alginolyticus (28 ไอโซเลต) โดยเชื้อ V. parahaemolyticus ให้โคโลนีสีม่วง บนอาหาร CHROMagar 

Vibrio ในขณะที่ V. harveyi ให้โคโลนีได้ 2 สี คือ สีขาวขุ่น ขนาดเล็ก และสีม่วงขอบขาวขุ่น ส าหรับเชื้อ V. 

vulnificus ให้โคโลนีสีฟ้า และเชื้อ V. alginolyticus ให้โคโลนีสีขาวขุ่น ขนาดใหญ่ ตามล าดับ อย่างไรก็ตาม

สามารถพบเชื้อ vibrios และแบคทีเรียสายพันธุ์อ่ืน ๆ ที่ปรากฏต าแหน่งของแถบดีเอ็นเอไม่ตรงกับ DGGE marker 

ซึ่งได้ท าการระบุสายพันธุ์ของเชื้อโดยวิธี DNA sequencing จากนั้นได้ท าการคัดเลือกเชื้อ V. alginolyticus ที่

แยกได้จากแหล่งต่าง ๆ มาท าการศึกษาลายพิมพ์ดีเอ็นเอ โดยวิธี AP-PCR ผลการศึกษาพบว่ามีแตกต่างกันของ

ลายพิมพ์ดีเอ็นเอในระดับสูง ซึ่งแสดงให้เห็นถึงความหลากหลายทางพันธุกรรมของเชื้อแบคทีเรียนี้ 

  


